
    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-90
DEC 97

Vpu Epitope 1
Epitope 1 AIVVWSIVLIEYRKIL?

CONSENSUS-B aIvvwtivfieyrKil

CONSENSUS-A --------g---K-l-
U455 --------G--$K-NC
UG273A --------G-D-K-L-
UG275 --------G---KRL-
92RW009 V-----LAG---K-L-
92UG037 --------G---K-L-

CONSENSUS-B ----------------
SF2 --------L-------
HXB2 -----S--I-------
LW12 -----S--I-------
LAI -----S--I-------
MN ----$S---------R
SC -----S----$-----
BRVA -----S-ALL----L-
JH32 -----S----------
CDC42 ----------------
OYI --------LL------
SF33 ---I----L-K-----
NL43 -----S--I-------
CAM1 ---------------R
JRCSF --I--S--L-------
JRFL -----S--L-------
SF162 --------Y-------
HAN V-------V-----L-
D31 ----------------
RF --------G--I--T-
BCSG3C -----.......#---
BAL1 ----------------
BA1A ----------------
P896 -----S----------
3202A12 ----------------
3202A21 -----S----------
MANC ----------------
WEAU160 -----S--L-------
JGV85 -----S-------R--
92US657 ----------------
HN0008 -----S----------
JGV100 -----S--L-------
JGV86 -----S--L------x
JGV90 --------x-------
JGV92 -----S--L-------
JGV95 -----S--L-------
JGV97 -----SL-L-------
JGV99 -----S----------
YU2X ----------------
YU10 ----------------
C18MBC ------------K---
WR27 ----------------
AD8 ----------------

CONSENSUS-C ?-?----AY-----L?
ETH2220 -------AY-----L-
92BR025 V-I----AY-----LV

CONSENSUS-D -----------c-rlk
Z2Z6 -------------R-K
Z6 -------------R-K
NDK --------Y----R-K
TZ012 --------I--C-RLK
TZ023 -----------CKRLK
TZ053 -----------C-RQR
TZ064 --------I--CKRLK
TZ112 -----------C-RFK
TZ030 -----------C-RLS
TZ017 ----$------CKRLK
MAL -----------I---R
84ZR085 -------------R-K
94UG1141 -----------CK-LR

CONSENSUS-E ----?---A--?K-??
CM240X --------A--VK---
AE_93TH253 --------A--FK---

CONSENSUS-F -------?Y-----L-

BZ126A -------AY-----L-
BZ163A --------Y-----L-
93BR0294 -------AY----ELV
93BR0201 T------AY---K-LV
90CR056 -VI-----Y---K-LV

CONSENSUS-G -??--?-???-??-?R
92NG083 -TI--S---------R
93NG003 -------...-..-$R

CONSENSUS-O NV??-?F?LR?-L?Q?
ANT70 NVIL-GFILRK-LEQK
MVP5180 NVLI-LFNLRI-LVQR

CONSENSUS-CPZ ?-CI???I???-??YK
CPZGAB N-CI-GYIIKWGYRRY
CPZANT I-CI..PILYKLY--Y

Vif Epitope 1
Epitope 1 VITTYWGLHTGE?

CONSENSUS-B VitTyWGLhTgeRdWh

CONSENSUS-A -VR-------------
U455 -VR---------K---
IBNG -VR-------------
IFA86 -VR-------------
92UG037 -VR-----Q---K---
Q23 -VRA--------K---

CONSENSUS-B ----------------
SF2 -------------E--
LAI ----------------
F12CG -V-------------N
HXB2R ----------------
NL43 ----------------
NY5CG ----------------
MN ----------------
JRCSF ----------------
JRFL ----------------
OYI -V-----------E--
CAM1 -V--------------
HAN ----------------
D31 ---------------Q
RF ----------------
YU2 ----------------
YU10 ----------------
BCSG3C ----------------
IFA10 -V--F-----------
IFA30 --------L----E--
IFA19 ----------------
IFA65 --------Q-------
P896 -V--------------
3202A12 ----------------
3202A21 ----------------
MANC --K-------------
WEAU160 ----------------
C18MBC ----------------
PA-3799 ----------------
U39-32 -VR---------K--Q
3.7 A---------------
6.4 -V------Q-------
8.18 IV------N-------
GMK1 ----------------
I2 ----------------
U13-2 ---------K--K--Q
AD8 --K-------------

CONSENSUS-C ?-?-----Q-------
92BR025 --I-----Q-------
ETH2220 I-K-----Q-------

CONSENSUS-D -vk----------?--
DA_ELICG --K----------E--
Z2Z6 -VK-------------
Z6 -VK-------------
U120 -VK-----N----E--
NDK -V----------KE--
94UG114 -VK----------E--
84ZR085 -V-----------E--

CONSENSUS-E ?-R-----?---K--?
CM240 --R-----Q---K---
90CF402 I-R---------K---
93TH253 --R-----Q---K--Q

CONSENSUS-F --------LP---E--
93BR020 --------LP---E--

CONSENSUS-G -VR------?--?--?
92NG003 -VR-------------
92NG083 -VR------A--K--Q

CONSENSUS-H --------N----E--
90CR056 --------N----E--

CONSENSUS-O -V------MP---?E-
MVP5180 -V------MP---EE-
ANT70 -V------MP----E-

CONSENSUS-CPZ ?V-??-?-??---?--
CPZGAB IV----A-SP---A--
CPZANT -V-VF---QC---P--



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-91
DEC 97

Vif Epitope 2
Epitope 2 LGQGVSIEWRKQRYST?

CONSENSUS-B LGqGvsiEWRkkrYst

CONSENSUS-A --h-------q-----
U455 --H-------L-----
IBNG --H------KQ-----
IFA86 ----------Q-----
92UG037 --H-------L-----
Q23 --H-------L-----

CONSENSUS-B ----------------
SF2 -----A------K---
LAI ----------------
F12CG ----------------
HXB2R ----------------
NL43 ----------------
NY5CG ----------------
MN ----------------
JRCSF ------M---TR----
JRFL ------V-------N-
OYI ----A-----------
CAM1 ----------T-G-N-
HAN ----A------R----
D31 --H-------------
RF -----------R----
YU2 ----------------
YU10 ----------------
BCSG3C --H---V---------
IFA10 -----------R----
IFA30 -----------R----
IFA19 ----------------
IFA65 ----------------
P896 ----------------
3202A12 ----------------
3202A21 ----------------
MANC ----A-------G--I
WEAU160 -----------Q----
C18MBC ----------ERT-R-
PA-3799 ----------------
U39-32 --H-------L-----
3.7 ----------------
6.4 -----------RK---
8.18 -----------N----
GMK1 ----------Q-----
I2 -----------N----
U13-2 --H-------LR----
AD8 ----------------

CONSENSUS-C --H-------LR?-?-
92BR025 --H-------LR----
ETH2220 --H-------LRS-N-

CONSENSUS-D -----------R----
DA_ELICG -----------R----
Z2Z6 -----------R----
Z6 -----------R----
U120 ---------KTR----
NDK -----------R----
94UG114 -----------G--N-
84ZR085 -----------R----

CONSENSUS-E --H-------QRK?--
CM240 --H-------QRK---
90CF402 --H-------QRK$--
93TH253 --H-------QRK---

CONSENSUS-F ----------QG--R-
93BR020 ----------QG--R-

CONSENSUS-G --?------?Q?----
92NG003 ---------KQR----
92NG083 --H-------Q-----

CONSENSUS-H ----------L-----
90CR056 ----------L-----

CONSENSUS-O --H------?Y-?-K-
MVP5180 --H------QY-E-K-
ANT70 --H-------Y-K-K-

CONSENSUS-CPZ --H----?--?G?-?-
CPZGAB --H----Q--LGS-V-
CPZANT --H-------CGK-I-

Rev Epitope 1
Epitope 1 DEELIRTVRLIKLLY

CONSENSUS-B deeLlktVrliKfLY

CONSENSUS-A ------Ai-I--i--
U455 --D---A--I--L--
UG273A ------AI-I--I--
SF170 ------AI-I--I--
Q23 -----RA--I--I--
92UG037 -----RAI-I--I--

CONSENSUS-B ---------------
SF2 -----R------L--
LAI --D---A--------
HXB2R ----IR------L--
NL43 ----IR------L--
LW123 --D---A--------
NY5CG ---------------
MN ---------------
BRVA ..-------V-----
SC E--------------
JH32 -----R#--------
BAL1 ---------------
JRCSF --D------------
JRFL ------------L--
NH52 ---------------
OYI ---------------
SF162 -----Q---F-----
CAM1 ------A-----L--
CDC42 ----I----I--H--
SF33 -R---TA--I--I--
RJS ---I.----I-----
HAN ---------------
D31 ---------------
RF --D---A-----S--
YU2 --D--R------V--
YU10 --D--R------V--
BCSG3C ------------L--
P896 --D------------
3202A12 E-----------L--
3202A21 --D------------
MANC -----Q--K-V----
WEAU160 --D---------I--
92US657 ----I----------
BAL2A ---------------
ENVBA1A ---------------
WR27 -----QK-$--R---
C18MBC ------------LI-
AD8 -----------N---
92BR025 --A--QA--I--I--
ETH2220 ------A--I--I--

CONSENSUS-D --d---A-----i--
ELI --D---A--------
Z2Z6 --D---A-----I--
Z6 --D---A-----I--
NDK --N---AI-------
MAL --D--RAI----I--
84ZR085 --D--TA-----I--
94UG114 -----QA-----I--

CONSENSUS-E --D--R---I--I--
AE_90CF402 --D--R---I--I--
AE_CM240 -----RA--I--I--

CONSENSUS-F -t---Ra?-y--I--
BZ163A GT---RAA-Y--I--
BZ126A -T---RA--Y--I--
93BR020 -Q----A--Y--I--

CONSENSUS-G -----RVT-I--I--
93NG003 -----RVT-I--I--
92NG083 -----RA--I--T--

CONSENSUS-H -T---QVCKI--I--
90CR056 -T---QVCKI--I--

CONSENSUS-O -.Q?-QAIQI--I--
ANT70 -.Q--QAIQI--I--
MVP5180 .QQ--QAIQI--I--

CONSENSUS-U -----RV--I--I--

DJ263A -----RV--I--I--

CONSENSUS-CPZ ????-?A-KI--I--
CPZGAB DAR--QA-KI--I--
CPZANT -RQ---A-KI--I--


